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Abstract

The study Is focused on the detection of the species diversity of yeasts in samples of mash, must and young wine (Lipovina variety) in relation
to the maceration carried out In the production process. In the investigated samples, the number of yeasts and molds (from 3.7 to 8.2 log
cfu/ml) was determined by culture examination. When comparing the results between individual types of must, small differences In the
numbers of yeasts and molds were observed. Using the PCR method, non-Saccharomyces yeasts were subsequently identified in the mash
samples to a greater extent. In a more specific overview of the percentage of species representation of yeasts in the must with previous
maceration, a greater diversity of non-Saccharomyces yeasts was observed, where the genera Candida, Hanseniospora, Metschnikowia and
Pichia were detected. up to the 4th week of the fermentation process.
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Material a metodika

» Skuamané vzorky boli odobraté (v oktobri az novembri 2023) z mustu odrody hrozna Lipovina pochadzajuce z Tokajske] vinohradnickej oblasti.

» Strapce hrozna boli spracované na rmut ktory sa rozdelil na dve casti. Jedna ¢ast’ rmutu bola ockovana kvasinkovou kulturou druhu Saccharomyces
cerevisiae (SBCH1; Tecnofood, Italia) (MK). Druha cast’ sa macerovala tyzden a nasledne prebehla fermentacia spontanne bez pridania kvasinkovej

kultary (M).

» Mikrobiologické vySetrenie sa uskutoc¢nilo najprv zo vzoriek rmutu a nasledne sa vzorky odobrali z mustu po 3., 7., 14. dioch a po 4 tyzdnoch
fermentacie.

» Kultiva¢né mikrobiologické vySetrenie vzoriek sa vykonalo podl'a pokynov normy ISO 6887-1 (2017) a ISO 21527-1 (2010)

» Druhova identifikacia sa previedla pouzitim konvenénej metody PCR podl’a White et al. (1990).

> Amplifikované PCR fragment boli sekvenované komerénou spolo¢nostou (SEQme s.r.0., Dobiis, Ceska republika). Ziskané izolaty boli zadané do

dateibézy GenBank — EMBL na porovnanie so sekvenciami dostupnymi V nukleotidove] databaze Narodného centra pre biotechnologické informacie
(NCBI).

Vysledky

v Kultivaénym mikrobiologickym vySetrenim vstupnej suroviny (rmutu) boli stanovené pocty kvasiniek a plesni na 4.0 £ 0.1 log cfu/g.

v" Pri stanoveni poctu kvasiniek a plesni sa pozoroval mierny pokles v 4. tyzdni fermentacie a to vo vzorkach M (4,7 + 0.0 log cfu/ml) aj vo vzorkach MK
(4,6 £ 0.0 log cfu/ml).

v" Pri porovnani vysledkov medzi jednotlivymi druhmi mustov sa pozorovali malé rozdiely v poctoch kvasiniek a plesni.

v Naslednym mikrobiologickym vySetreni vzoriek sa ziskalo 40 izeolatov kvasiniek, ktoré sa podrobili druhovej identifikacii pomocou PCR metddy S
naslednym sekvenovanim ziskanych amplikonov a retrospektivne Sa prepocitalo percentualne zastipenie jednotlivych druhov kvasiniek podla
fenotypového prejavu a rastu izolatov na povrchu selektivno diagnostického meédia (tabul’ka 1).

v Vo vzorkach rmutu sa detegovali vo vaésej miere non-Saccharomyces kvasinky:.

v" Pri prehl'ade percentualneho druhového zastupenia Vo vzorkach mustu sa pozorovala diverzita non-Saccharomyces kvasiniek prave vo vzorkach M a to az
do 4. tyzdna fermentacie, kde boli este detegované druny Candida tenuis, Hanseniospora uvarum, Metschnikowia pulcherrima a Pichia kluyveri.

v NajmenSie percentualne zastapenie bolo detegované u kvasiniek druhu Candida zeylanoides, ktoré sa detegovali len do 3. dina fermenta¢ného procesu v
oboch vzorkach.

Fermentacia

vzorky

Aureobasidium pullulans 1% 3% 1% 5%
Candida tenuis 2% 5% 2% 4%
Candida parapsilosis - 1% 1% 2%
Candida zeylanoides - 2% 1% -
Candida utilis 2% 1% - 2%

Cryptococcus magnus - 5% 2% 1% - -
Hanseniospora uvarum 3% 13% 9% 15% 16% 7%

Metschnikowia 500 15% 10% 14% 13% 7%

pulcherrima
Pichia kluyveri 2% 11% 7% 12% 4% 3%

Pichia kudriavzevii - % 2% 2% 1%
Pichia membranifaciens 4% 5% 2% 4% 3%
Rhodotorula glutinis 2% 4% 1% 3% 1%
Rhodotorula nothofagi - 4% - 2% -

Saccharomycces 3% 14% 60% 32% 78% 54% 83%  93% 99%

cerevisiae
Saccharomyces bayanus 3% 1% - 3%

Torulaspora delbrueckit 3% 7% 1% 2% -

Zaver

Studia potvrdila, ze maceracia v procese vyroby bieleho vina (odroda Lipovina) ma pozitivny vplyv na druhovu diverzitu kvasiniek, najma na skupinu non-
Saccharomyces kvasiniek. Tato skupina kvasiniek sa v pociato¢nej faze fermentacie vyskytovala vo vySSom percentualnom zastapeni. Prave non-Saccharomyces
kvasinky maju pozitivny vplyv na aromu a chut’ vina.

Tato praca bola podporena projektom VEGA 1/0156/21: Aplikacia viacnasobnej faktorovej analyzy na kvalitativne a kvantitativne ukazovatele vyrobeného vina pre dosiahnutie znizenia
obsahu biogénnych aminov.



